








PDB 데이터 XMC 데이터 PSAML 데이터

Protein 객체

PSAML 로더

그래프 노드 후보 결정 그래프의 간선 생성

최대 유사 그래프

유사한 부분 구조 발견



2차구조 특징 비교 2차구조 관계 비교

단백질 A와 B의 유사성 그래프

2차구조 리스트 2차구조 리스트

두 2차 구조를 선택

예) [ai, aj]
두 2차 구조를 선택

예) [bk, bl]

유사성 그래프 간선 생성

유사성 그래프 노드
예) (ai, bk), (aj, bl), (aj, bk), (ai, bl)

일정거리 이내

단백질 A의 PSAML 단백질 B의 PSAML

(a) 1MBA 단백질 구조 (b) 1MBC 단백질 구조



(a) 1MBA (b) 1MBC
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(a) 1MBA 단백질 구조 (b) 1MBC 단백질 구조
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단백질 1MBA와 1MBC의 비교 결과

(a) 9개의 2차구조가 일치된 경우

(b) 3개의 2차구조가 일치된 경우










